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Wie funktioniert ‘Semantische Suche’?

● Was ist ‘Semantsche Suche’? 
● Wie ist es im Unifed Corpus Explorer (UCE) implementert?
● Welche weiteren Möglichkeiten zur Exploraton von Corpora werden angeboten?
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Was ist ‘Semantische Suche’?

● Anreicherung von Suchbegrifen durch weitere Informatonen

– z.B. “Gänseblümchen” → in normaler Suche würden nur Texte gefunden, die exakt 
dieses Wort beinhalten

● Ziel: Verbesserte Suchergebnisse bei geringem Aufwand des Nutzenden

● Vorraussetzung: Verknüpfung der Suchergebnisse mit Informatonen in einer kuraterten 
Datenbank
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Was ist ‘Semantische Suche’ in BIOfid?

→ Eingegebene Suchbegrife werden durch Ontologien und Taxonomien erweitert

● Ontologie: formale Strukturierung von Wissen über biologische Enttäten (Gene, Proteine, 
Prozesse, Taxa) und deren Beziehungen 

● Taxonomie (Biologie): Klassifkaton von Lebewesen in Rangstufen wie Art, Gatung, oder 
Familie
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Biologische 
Taxonomie:
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Was ist ‘Semantische Suche’ in BIOfid?

1) Nutzereingabe: “Gänseblümchen”

2)  Verknüpfung mit allen vorh. Informatonen zu Gänseblümchen z.B. lat. Artbegrif “Bellis 
perennis”

3) Suche nach allen bekannten Begrifen
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Wie funktioniert die Semantische Anreicherung?
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← Daten aus den 
annoterten Texten

← Kuraterte Ontologien 
und Taxonomien
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Wie funktioniert die Semantische Anreicherung?

● BIOfd Korpus wird annotert mit  Docker Unifed UIMA Interface (DUUI)

● Annoterte Texte beinhalten bereits Informatonen zu Taxa, Orten, Zeiten:
<type10:Taxon xmi:id="4048" sofa="1" begin="10" end="13" value="Nat" identfer="htps://www.biofd.de/bio-ontologies/gbif/4741487" metaphor="false" metonym="false" 
specifc="false"/>

<type10:Taxon xmi:id="4049" sofa="1" begin="1132" end="1142" value="Kegelrobbe" identfer="htps://www.biofd.de/bio-ontologies/gbif/2434806" metaphor="false" 
metonym="false" specifc="false"/>

<geonames:GeoNamesEntty xmi:id="4040" sofa="1" begin="172" end="179" id="13233849" name="Nordsee" featureClass="S" featureCode="FRM" countryCode="DE" 
adm1="10" adm2="00" adm3="01059" adm4="01059009" lattude="54.41324" longitude="9.348" elevaton="0" referenceAnnotaton="2264"/>

    <geonames:GeoNamesEntty xmi:id="4041" sofa="1" begin="200" end="207" id="2911298" name="Hamburg" featureClass="P" featureCode="PPLA" countryCode="DE" 
adm1="04" adm2="00" adm3="02000" adm4="02000000" lattude="53.55073" longitude="9.99302" elevaton="0" referenceAnnotaton="2265"/>

 <heideltme:Timex3 xmi:id="4027" sofa="1" begin="41" end="45" sentId="0" frstTokId="0" tmexId="t1" tmexInstance="0" tmexType="DATE" tmexValue="1991" 
foundByRule="date_r14a-explicit" tmexQuant="" tmexFreq="" tmexMod="" emptyValue=""/>

    <heideltme:Timex3 xmi:id="4028" sofa="1" begin="219" end="223" sentId="0" frstTokId="0" tmexId="t2" tmexInstance="0" tmexType="DATE" tmexValue="1990" 
foundByRule="date_r14a-explicit" tmexQuant="" tmexFreq="" tmexMod="" emptyValue=""/>
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Wie funktioniert die Semantische Anreicherung?

Annoterte Texte beinhalten bereits Informatonen zu Taxa, Orten, Zeiten:

→ Werden direkt in PostgresDB geladen
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Wie funktioniert die Semantische Anreicherung?

Ontologien und Taxonomien 

→ aus kuraterten Dateien von dem 
Senckenberg Insttut direkt in Fuseki 
SPARQL übertragen

<rdf:Description rdf:about="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/10600418">

    <rdf:type rdf:resource="http://www.w3.org/2002/07/owl#NamedIndividual"/>

    <rdf:type rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies#GBIF_taxon"/>

    <dwc:acceptedNameUsageID rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/3487763"/>

    <dwc:class rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/179"/>

    <dwc:family rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/8381"/>

    <dwc:genus rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/2561359"/>

    <dwc:kingdom rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/5"/>

    <dwc:order rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/1052"/>

    <dwc:parentNameUsageID rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/2561359"/>

    <dwc:phylum rdf:resource="https://www.biofid.de/bio-ontologies/gbif/95"/>

    <dwc:scientificName rdf:datatype="xsd:string">Niptera dehmii x N. fuscidula</dwc:scientificName>

    <dwc:taxonID rdf:resource="https://www.gbif.org/species/10600418"/>

    <dwc:taxonRank rdf:datatype="xsd:string">species</dwc:taxonRank>

    <dwc:taxonomicStatus rdf:datatype="xsd:string">synonym</dwc:taxonomicStatus>

  </rdf:Description>
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Wie funktioniert die Semantische Anreicherung?

Suchbegriff 
eingeben

Tokenization, 
Cleaning

BIOfid-URLs 
ermitteln

Alternative 
Namen 
ermitteln

Große Search 
Query 

generieren

Search Query 
ausführen
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 Suchbegrif = Bellis Perennis
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Wie funktioniert die Semantische Anreicherung?
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Alternative 
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Search Query 
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   Suchbegrif = Bellis perennis 

  → Aufspalten in “bellis” und “perennis”
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 Aus PostgresDB: 

 SELECT DISTINCT biofdurl FROM biofdtaxon WHERE primaryname ILIKE :token LIMIT  
100" (POSTGRES.getIdentfableTaxonsbyValue)

 Ergebnis:

 "htps://www.biofd.de/bio-ontologies/gbif/3117424"

  "htps://www.biofd.de/bio-ontologies/gbif/5394944"

 "htps://www.biofd.de/bio-ontologies/gbif/3117441"
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Wie funktioniert die Semantische Anreicherung?

Suchbegriff 
eingeben

Tokenization, 
Cleaning

BIOfid-URLs 
ermitteln

Alternative 
Namen 

ermitteln

Große Search 
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Search Query 
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 Aus Fuseki Sparql: 

 "SELECT ?subject ?predicate ?object " +

 "WHERE {" +

 "  VALUES ?subject { {BIOFID_IDS} }" +

 "  ?subject ?predicate ?object . " +

 "  FILTER(?predicate IN (<htp://rs.tdwg.org/dwc/terms/vernacularName>, 
<htp://rs.tdwg.org/dwc/terms/cleanedScientfcName>)) 

 Ergebnis:

"Bellis perennis var. microcephala"

"Bellis perennis subsp. tubulosa"

"Bellis perennis var. pusilla" ...
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Search Query:

( ( Bellis or "Bellis perennis var. microcephala" or "Bellis perennis subsp. tubulosa" or "Bellis perennis var. pusilla" or 
"Bellis perennis subsp. strobliana" or "Bellis integrifolia" or "Bellis perennis subsp. discoidea" or "Bellis perennis var. 
meridionalis" or "Bellis perennis" or "daisy" or "Daisy" or "Gänseblümchen" or "common daisy" or "pâquerete 
pérennante" or "Lawndaisy" or "Maßliebchen" or "perennial daisy" or "lawndaisy" or "pâquerete" or "lawn daisy" 
or "English daisy" or "Double daisy" or "Gewöhnliches Gänseblümchen" or "pâquerete vivace" or "pâquerete 
commune" or "Common Daisy" or "Bellis croatca" or "Bellis hybrida" or "Bellis minor" or "Bellis perennis subsp. 
microcephala" or "Bellis pumila" or "Bellis perennis var. subcaulescens" or "Bellis perennis subsp. fagetorum" or 
"Bellis perennis subsp. hybrida " or "Bellis perennis var. hirsuta" or "Bellis perennis f. plena" or "Bellis perennis var. 
caulescens" or "Bellis perennis var. fagetorum" or "Bellis annua" or "Bellis perennis f. tubulosa" or "Bellis perennis 
var. tubulosa" or "Bellis annua subsp. minuta " or "Bellis perennis f. rhodoglossa" or "Bellis perennis var. 
meridionalis" or "Bellis perennis var. hybrida " or "Bellis perennis f. discoidea" or "Aster bellis" or "Bellis perennis 
subsp. caulescens" or "Bellis perennis subsp. subcaulescens" or "Bellis perennis f. disciformis" or "Bellis scaposa" or 
"Bellis hortensis" or "Bellis perennis subsp. plena" or "Bellis armena" or "Bellis perennis var. strobliana" or "Bellis 
annua var. minuta" or "Bellis perennis subsp. pumila " or "Bellis validula" or "Bellis perennis f. perennis" or "Bellis 
alpina" or "Bellis perennis subsp. rhodoglossa" or "Bellis perennis f. pumila " or "Bellis perennis f. discoidea" or 
"Bellis perennis var. perennis" or "Erigeron perennis " or "Bellis perennis subsp. perennis" ) )
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Weitere Möglichkeiten zur Interakton mit Corpora in UCE
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Documentreader:
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Metadaten

● Texte
● Enthalten in Text:

– Taxa
– Orte
– Zeiten
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Geovisualisierung:
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Geovisualisierung:
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Kartensuche:
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Kartensuche:
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Vielen Dank für die Aufmerksamkeit! 
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Links & Weiterführende Informationen

● Source Code UCE: https://github.com/FID-Biodiversity/UCE-bio

● https://www.texttechnologylab.org/research/current-projects/biofid/

● BIOfid UCE: https://search.biofid.de

● Source Code DUUI: https://github.com/texttechnologylab/DockerUnifiedUIMAInterface

● [Boenisch:et:al:2025] K. Bönisch, G. Abrami, and A. Mehler Towards Unified, Dynamic 
and Annotation-based Visualisations and Exploration of Annotated Big Data Corpora 
with the Help of Unified Corpus Explorer 2025 Annual Conference of the North American 
Chapter of the Association for Computational Linguistics -- System Demonstration Track 
(accepted), 2025 

https://github.com/FID-Biodiversity/UCE-bio
https://www.texttechnologylab.org/research/current-projects/biofid/
https://search.biofid.de/
https://github.com/texttechnologylab/DockerUnifiedUIMAInterface
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